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介绍
微卫星是一种共显性，随机性和多态性的分子标记，具有多

态性好、杂合率高、共显性遗传等特点，常常比较群体之间的

遗传多样性差异揭示基因组的总体特征。

团头鲂是我国重要的草食性经济鱼类，养殖过程中过度追求

生产、忽视良种选育，其出现生长性能、抗病以及抗逆能力下

降等问题。团头鲂性成熟时间长，传统选育方式耗时费力，然

而雌核发育技术能提高群体遗传纯合度。目前，培育出的团头

鲂“浦江2号”新品种在生长和耐低氧方面有着突出的优势。

为了更好的固定这些优良性状，本试验以团头鲂“浦江2号”

作为对照，利用20个多态性微卫星比较研究“浦江2号”雌核

发育一代群体(Meio-G1)和二代群体(Meio-G2)间遗传结构及基

因座位的纯合度，分析群体间的遗传多样性。

材料与方法

结论

1.根据Na、Ho、He和PIC等遗传参数可得出，团头鲂“浦江2号”正常群体的遗传多样性

最高，Meio-G1群体次之，Meio-G2群体的遗传多样性最低。

2.由Hardy-Weinberg 平衡遗传偏离指数分析，正常群体中表现为杂合子过剩；Meio-G1和

Meio-G2群体的表现为杂合子缺失。

3.聚类分析结果所示，三个群体聚类分为明显的两支，正常群体与Meio-G1共同汇聚成为

一支，Meio-G2单独成为一支。

1.实验材料

本试验实验用鱼均源于上海海洋大学农业部团头鲂遗传育种中心，其中采用了团头

鲂“浦江2号”群体、雌核发育一代群体（Meio-G1）和雌核发育二代群体（Meio-G2

）作为研究对象进行实验。

2.实验方法

剪取相应群体的鳍条，提取全基因组DNA后，利用筛选获得的20对微卫星位点引物

，根据聚丙烯酰胺凝胶电泳谱带进行基因分型。SSR位点及引物信息见表 1。

3.数据处理

使用PopGene(Version3.2)软件统计微卫星数据分析，根据Botstein公式计算Hardy-

Weinberg遗传偏离指数(D),软件分析PIC-CLC位点的多态信息含量(PIC),并根据群体间

遗传距离按照UPGMA法构建3个群体的聚类关系图。

结果与讨论

表 1  微卫星引物特征

Tab. 1 Characteristics of microsatellite primers

1. 三个群体的遗传多样性参数

表 2  三个群体的遗传多样性参数

Tab. 2 Genetic diversity parameters of three fish groups

2. Hardy-Weinberg 平衡遗传偏离指数
表 3  Hardy-Weinberg 平衡的卡方检验概率值(P)与遗传偏离指数(D)

Tab. 3 Hardy-Weinberg equilibrium Chi-square test probability value(P)and genetic deviation index(D)

3.聚类分析

图1 三个群体的UPGMA聚类图

Fig.1 Dendrogram of relationships among M. amblycephala populations using UPGMA method of clustering

过度养殖的现状
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